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Santrauka

Siekiant tvariai eksploatuoti versliniy Zzuvy populiacijas nesukeliant pavojaus jy genetiniams
resursams biitina sukaupti daug duomeny apie Siy riisiy populiacing-geneting struktiirg. IS viso
tyrimams panaudoti 221 unguriai ir 262 eSeriai. Lietuvoje ir Latvijoje surinkti Zuvy audiniy
pavyzdziai tirti naudojant mikrosatelitinés DNR, mtDNR D-kilpos regiono ir mtDNR cyt b
zymenis. Unguriy mtDNR analizei sukurtos originalios Angl ir Ang2 pradmeny poros. Remiantis
disertacinio darbo metu atliktais Anguilla genties rtsiy mtDNR D-kilpos regiono tyrimais, galima
teigti, jog Siuo metu A. japonica ir A. rostrata rasiy, tiek tirtuose Lietuvos vidaus vandens
telkiniuose, tiek Lietuvos teritoriniuose vandenyse néra. Atlikti molekuliniai tyrimai rodo, kad
europinio upinio ungurio populiaciné-genetiné struktiira pasiZymi genetine mozaika, kurios
susiformavimg lemia reproduktyviai izoliuotos grupés. Tarp natiraliai j Lietuva ir Latvija
atplaukusiy ir introdukuoty Lietuvos ezeruose unguriy grupiy statistiSkai patikima genetiné
diferenciacija nenustatyta (p > 0,05), taciau skirtinguose Lietuvos ezeruose gyvenantys unguriai
pasizymi skirtinga genetine jvairove. Atlikty Perca fluviatilis mtDNR D-kilpos regiono tyrimy
rezultatai rodo, jog DriikSiy ezero eSeriy populiacija statistiskai patikimai (p < 0,05) skiriasi nuo
visy kity Lietuvos ir Latvijos eSeriy populiacijy. Nustatyta, kad nuo Lietuvos pietvakarinés dalies
iki Latvijos centrinés dalies plyti keliy skirtingy eSeriy genetiniy linijy kontaktiné zona. ESeriy
haplotipy paplitimo palyginimas Europos mastu atskleidé Baltijos Salyse gyvenanciy eSeriy
populiacijy genetinés jvairoves ypatumus.
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